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Programa del Workshop
18 de Mayo 

Mañana Salón de Actos

•10:00 Presentación
Covadonga Alonso

•10:00 – 11.30 Conferencia
Fundamentos en secuenciación de nueva generación 
(Illumina) en RNASeq: Transcriptomas de novo
versus re-secuenciación
Docente: Ricardo Ramos

•11:30 – 12:00 Pausa café

•12:00 – 13:00 Conferencia 
Protocolos y herramientas bioinformáticas en 
transcriptómica de novo

Docente: Carlos Llorens 

•13:00 – 14:00 Conferencia
Pipelines RNASeq para mapeo y expresión diferencial 
Docente: Francisco Roig 

•14:00 – 15:30 Comida

Tarde Aula de Bioinformática, planta sótano

•15:30 – 18:00 Sesión Teórico-Práctica:
Ensamblaje y anotación automática de
transcriptomas de novo
Docentes: Carlos Llorens y Francisco Roig



Programa del Workshop
19 de Mayo

Aula de Bioinformática, planta sótano

•10:00 – 11.30 Sesión Teórico-Práctica:
Interrogando e integrando resultados de transcriptoma
de novo para extraer la información biológicamente 
significativa 
Docentes: Carlos Llorens y Francisco Roig

•11:30 – 12:00 Pausa café

•12:00 – 14:00 Sesión Teórico-Práctica:
Testando expresión y enriquecimiento diferencial a 
partir de datos de re-secuenciación 
Docentes: Carlos Llorens y Francisco Roig

•14:00 – 15:30 Comida

•15:30 – 18:00 Sesión Teórico-Práctica:
Interpretación y gestión de los resultados obtenidos en
los test de expresión diferencial y enriquecimiento

Diseño: Eva Soriano Jerez


